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"Afio del Bicentenario, de la consolidacion de nuestra Independencia, y de la conmemoracion de las heroicas batallas de Junin y Ayacucho”

RESOLUCION RECTORAL
° 144 -2024-UNTRM/R

Chachapoyas, (J § MAY 2024
VISTO:

El Oficio N° 0896-2024-UNTRM/INDES-CES, de fecha 03 de mayo de 2024, del Director Ejecutivo del
Instituto de Investigacion para el Desarrollo Sustentable de Ceja de Selva (INDES-CES); y

CONSIDERANDO:

Que la Universidad Nacional Toribio Rodriguez de Mendoza de Amazonas, organiza su régimen de
gobierno de acuerdo a la Ley Universitaria N° 30220, su Estatuto y reglamentos, atendiendo a sus

necesidades y caracteristicas;

Que mediante Resolucién de Asamblea Universitaria N° 022-2023-UNTRM/AU, de fecha 01 de diciembre
de 2023, se aprueba la Actualizacion del Estatuto de la Universidad Nacional Toribio Rodriguez de
Mendoza de Amazonas;

Que el Estatuto Universitario, establece en la “Segunda Disposicién Complementaria. La Universidad cuenta
con los siguientes Institutos de Investigacion: (...). - Instituto de Investigacién para el Desarrollo Sustentable de Ceja
de Selva (INDES - CES). (..)";

Que con el Oficio N° 0896-2024- UNTRM/INDES CES, de fecha 03 de mayo de 2024, el Director Ejecutivo
del INDES-CES, informa que tiene’ programado realizar el evento denominado: “Gendémica y Evolucién de
Hongos Fitopatégenos: Curso Tebrico-Prdctico!, el cual tlene como objetivo proporcionar conocimientos
tedricos y practicos fundamentales en el campo de genomlca fingica, con énfasis principal en los hongos
fitopatdgenos. En tal sentido, con la finalidad de continuar con las actividades programas, solicita se emita
el acto resolutivo que apruebe dicho evento el cual se llevaré a cabo los dias del 03 al 07 de junio de 2024,
en el auditorio del Laboratorio de Geomética y Teledeteccion;

Que asimismo el Estatuto Universitario, establece en el “Articulo 40. Atribuciones del Rector. Son atribuciones
y dmbito funcional del Rector las s:gu¢entes () b) Dmgtr la actividad académica de la Universidad Y su gestion
administrativa, econémica y financiera”;

Que estando a lo expuesto y en ejercicio de las atribuciones que la Ley Universitaria N° 30220, el Estatuto
Universitario y el Reglamento de Organizacion y Funciones aprobado mediante Resolucion Rectoral N°
022-2023-UNTRM/R y ratificado con Resolucion de Consejo Universitario N° 012-2023-UNTRM/CU, le
confieren al Rector de la Universidad Nacional Toribio Rodriguez de Mendoza de Amazonas, y contando
con el visto bueno de la Oficina de Asesoria Juridica;:.

o

SE RESUELVE:
ARTICULO PRIMERO.- APROBAR el evento denominado “Genémica y Evolucién de Hongos
Fitopatégenos: Curso Teérico-Prdctico”, organizado por el Instituto de Investigacion para el Desarrollo
Sustentable de Ceja de Selva (INDES-CES), a efectuarse del 03 al 07 de junio de 2024, en el auditorio del
Laboratorio de Geomdtica y Teledeteccién de esta Casa Superior de Estudios, de acuerdo al anexo que
forma parte integrante de la presente resolucion en siete (07) folios.

ARTICULO SEGUNDO.- NOTIFICAR la presente resolucion a los estamentos internos de la universidad y
a los interesados, de forma y modo de Ley para conocimiento y fines.

REGISTRESE Y COMUNIQUESE.
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Jorge Luis Mq\.cexo Quintaba FPh.D, Abe.
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. INTRODUCCION

El proyecto CUI N°2315081 “Creacién e Implementacién del Centro de Investigacién e
Innovacion Tecnol6gica en Cacao de la Universidad Nacional Toribio Rodriguez de Mendoza
de Amazonas” (CEINCACAO); el Grupo de Investigacion Consolidado de Fitopatologia y
Micologia (GIFMI) (aprobado por Resolucion de Consejo Universitario N°268-2023-
UNTRM/CU); y el Laboratorio de Investigacion en Sanidad Vegetal (LABISANV) del INDES-CES,
tienen como una de sus finalidades desarrollar las capacidades y transferir conocimiento a
profesionales, estudiantes e investigadores en temas de genémica y bioinformatica.

El presente plan contempla actividades estipuladas para la ejecucion y desarrollo del proyecto
CEINCACAO en apoyo con investigadores y miembros de los grupos de Investigacién GIFMI,
y del laboratorio de LABSIANV. Estas actividades contemplan el desarrollo de capacidades en
el area de gendmica y bioinformética.

Il. OBJETIVO

El objetivo de este curso es proporcionar conocimientos tedricos y practicos fundamentales
en el campo de gendmica flngica, con énfasis principal en los hongos fitopatégenos. Al
concluir el curso, los/las estudiantes conoceran las tecnologias de secuenciacion de ADN y
seran capaces de realizar el ensamblaje y la anotacién de genomas flngicos. Ademas, estaran
familiarizados con los métodos utilizados en el estudio de la genémica comparativa.

lll. PONENTES
Las ponencias seran lideradas por el Dr. Mario Emilio Ernesto Franco, investigador dentro del

Programa de Proteccion Vegetal Sostenible, del Instituto de Investigacién y Tecnologia
g 4%%  Agroalimentarias (IRTA), Espafa, con apoyo del Dr. Jorge Ronny Diaz Valderrama, coordinador
EE)del proyecto CUI N°2315081 “Creacién e Implementacién del Centro de Investigacion e
/ Innovacién Tecnoldgica en Cacao de la Universidad Nacional Toribio Rodriguez de Mendoza
de Amazonas” (CEINCACAOQ), e investigador titular del Grupo de Investigacién en Fitopatologia

y Micologia.
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IV. TEMATICA
1. Introduccién a la Genémica

Conceptos basicos de gendmica. Tecnologias de secuenciacién. Importancia de la
gendmica en la fitopatologia.

2. Ensamblaje de Genomas

Tipos de archivos y formatos de datos genémicos. Control de calidad de las lecturas.
Procesamiento de lecturas: quality trimming y filtrado. Ensamblaje de genomas: enfoque
de novo y basado en genoma de referencia. Genoma mitocondrial.

3. Control de Calidad del Ensamblaje del Genoma
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Estadisticas de ensamblaje de genomas. Validacion. Anélisis comparativo de ortélogos
universales de copia Unica. Identificacion de secuencias contaminantes en genomas

borradores.

4. Anotacion de Genomas

Anotacion estructural de genes mediante métodos ab initio, basados en homologia,
expresion de ARN, y su combinacién. Anotacion funcional de genes. Prediccion de la
localizacién de proteinas, efectores flingicos, y grupos de genes de metabolitos

secundarios.

5. Genémica Comparativa

Bases de datos de secuencias. Filogendmica. Reconstruccion ancestral de tamafios de
familias de genes. Redes de similitud de secuencia de grupos de genes de metabolitos
secundarios; familias de grupos de genes de metabolitos secundarios. Pangenémica.

METODOLOGIA

El curso se llevara a cabo de manera presencial, combinando sesiones tedricas con sesiones
précticas. Las sesiones practicas incluiran actividades donde los/las participantes trabajaran
con datos reales.

Requisitos: No se requieren conocimientos previos en genémica, pero se recomienda tener
conocimientos basicos de biologia molecular, microbiologia y de la linea de comandos de
UNIX.

PROGRAMA

Lugar y Fecha : Chachapoyas, Amazonas, 03-07 de junio del 2024.

Local : Auditorio del Laboratorio de Geomatica y Teledeteccion —
Universidad Nacional Toribio Rodriguez de Mendoza de Amazonas

Cronograma:

Lunes 03/06: Introduccion a la Gendmica (2 hrs); Ensamblaje de Genomas

(6 hrs)

Martes 04/06: Control de Calidad del Ensamblaje del Genoma (4 hrs)
Miércoles 05/06: Anotacion de Genomas (4 hrs)

Jueves 06/06: Genémica Comparativa (4 hrs)

Viernes 07/06: Consultas. Evaluacion (4 hrs)
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VIll. COMITE ORGANIZADOR

“Genémica y Evolucion de Hongos Fitopatégenos: Curso Teérico-
Practico”

Presidente:

e Dr. Segundo Manuel Oliva Cruz.
Coordinacion General y Tematica:

e Dr. Jorge Ronny Diaz Valderrama

e Dr. Mario Emilio Ernesto Franco

e Dra. Liz Marjory Stefanny Cumpa Velasquez

e Dr. Manuel Alejandro Ix Balam

e Mag. Kelvin James Llanos Gémez

e Mg. Ingrid lliquin Inga

e Mg. Angel Fernando Huaman Pilco
Ponentes:

e Dr. Mario Emilio Ernesto Franco

¢ Dr. Jorge Ronny Diaz Valderrama
Coordinacién Logistica:

e Lic. Elizabeth Silva Diaz

e Bach. Jhuvitza Rojas Huaman
Coordinacion de Promocion y Difusion:

e Heyton Deyvi Garcia Cruz

e Denis Diaz
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Habra emisién de certificados, cupos limitados.

Inscripciones con el Dr. Jorge Ronny Diaz Valderrama
Coordinador de CEINCACAO Responsable de Laboratorio LABISANV / Investigador Titular de

GIFMI
Correo electronico: labisanv@untrm.edu.pe

IX. AFICHE DE ENVENTO

de hongos
fitopatogenos ¢

JUNIO

del 03 al 07

9:00 a. m.
Lugar: Auditorio del
laboratorio de geomética

Dr. Mario Emilio Ernesto Franco

Investigador del Programa de Proteccion Vegetal
Sostenible, del Instituto de Investigacian y Tec-
nologia  Agroalimentarias  (IRTA),.  Espana.

Rumbo a la
CERTIFICACION

INTERNACIONAL




